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Kierunkowe efekty

Obszarowe efekty

] REE ksztatcenia ksztatcenia
S L . - . * P2A W03
01 tudent potrgfl opisac znaczenie metod bioinformatycznych w rozwoju nauk * K_W09 .« P2ATWO5
medycznych i biotechnologicznych « K_ W10 « P2A_WO06
02 Student potra_fl opisa¢ znaczenie metod bioinformatycznych w rozwoju nauk « K W10 .« P2A W06
medycznych i biotechnologicznych - —

Student potrafi scharakteryzowaé szczegotowo wiasciwosci czgsteczek DNA i biatek 0 1 ion « P2A_WO01

; A L - . * K W03
03 |na podstawie komputerowo przetworzonych informacji o ich pierwszorzedowej « K W07 « P2A_WO02
strukturze — * P2A_WO06

« K W10

+ K_UO1
* K_U05 * P2A_UO1
i L - . « K_U09 « P2A_U04
04 Eitoui(rj]?:rt n?;)ttrilifl postugiwac sie specjalistycznym stownictwem z zakresu . K_U10 « P2A_U05
y « K U12 « P2A_U06
« K _U13 « P2A_UO7

« K _U17

« K_UO1

« K_UO4

* K_UO05
* K_UO09 « P2A_UO1
05 Student potrafi zstosowac podstawowe narzedzia i algorytmy bioinformatyczne w ﬁ—gﬂ : Egﬁ_ggg
samodzielnie prowadzonych analizach sekwencji DNA i biatek .« K U12 « P2A_U06
« K U13 « P2A_UO0O7

« K U14

« K _U16

e K_U17
* K_UO05 * P2A_U05
06 |Student potrafi interpretowac i wycigga¢ wnioski z przeprowadzonych in silico analiz | « K_U09 * P2A_UO6
« K_U17 « P2A_UO7
. . L. - I . . . e P2A KO1
07 Student rozumie koniecznos¢ tworzenia i rozwijania publicznych biologicznych baz « K_KO1 « P2A KO5
danych * K_KO08 « P2A_KO7
« K KO1 * P2A_KO1
Student rozumie pomocniczy charakter narzedzi bioinformatycznych w okreslaniu - * P2A_KO03

08 " PR * K_KO7
funkcji gendw i biatek « K KO8 « P2A_KO05

P2A_KO7
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