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Kierunkowe Obszarowe
Symbol Opis efekty efekty
ksztatcenia ksztatcenia
Potrafi szczegbétowo scharakteryzowac whasciwosci czasteczek DNA i biatek w oparciu o
01 - . . - : « K_ W10 * P2A_WO06
komputerowo przetworzone informacje dotyczgce ich struktury pierwszorzedowej
« K WO5 * P2A W03
) o . . . . . - * P2A W04
Potrafi wymieniac¢ ischarakteryzowac oraz rozumie zasady dziatania narzedzi do « K_WO06
02 K : ; - - * P2A W05
omputerowej analizy sekwencji DNA i biatek « K_W09 « P2A W06
« K_ W10 -
- * P2A_ W08

03 Wskazuje i charakteryzuje osiggniecia bioinformatyki, ktére pozwalajg na rozwéj medycyny | « K_WO04 * P2A_WO06

oraz roznych gafezi biotechnologii « K_WI10 * P2A_WO07
* K_UO1
« K_U0O4
« K_UO5
« K_U09 « P2A_UO1
04 Samodzielnie przeprowadza proste analizy sekwencji DNA i biatek oraz dobiera ﬁ_ﬂi(l) Eéﬁ—ﬂgg
podstawowe algorytmy bioinformatyczne do planowanych analiz sekwencji DNA i biatek « K UL2 .« P2AUOG
« K _U13 « P2A_U0O7
« K U14
e K_U16
e K_U17
* K_UO3
* K_UO05
. ﬁ—ggg . P2A_UO3
05 |Weryfikuje, interpretuje i wyciaga wnioski z przeprowadzanych in silico analiz . K:U09 : Egﬁ—ggg
s KUis « P2A_U07
e K _U17 —
« K_U20
e K U21
« K_UO3 « P2A_UO3
S . - . » K_UO6 * P2A_UO5
06 |Postuguje sie fachowym stownictwem z zakresu bioinformatyki . K U17 « P2A_U06
e K U21 * P2A_UO07
. iy . . . - * P2A KO1
Wykazuje kreatywnos$¢ w samodzielnym planowaniu komputerowych analiz sekwencji DNA | « K_KO01 « P2A K04
i biatek oraz jest przekonany o konieczno$ci rozwijania i tworzenia nowych * K_KO05 -

07 2% . e e P2A K05
zaawansowanych narzedzi i algorytméw do analiz bioinformatycznych wymuszonych * K_KO08 « P2A K06
szybkim postepem biologii molekularnej * K_K10 .« P2AKO7

* P2A KO1

08 Wykazuje krytycyzm w interpretacji uzyskiwanych wynikéw i Swiadomosci ich charakteru : ﬁ—ﬁgé : E%ﬁ—ﬁgg

jako pomocniczego narzedzia w przewidywaniu funkcji genéw i biatek « K K10 .« P2AKO6
B « P2A_KO7
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